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New releases

• RHA 476: early maturity, HO, high yield
• CMS/HA 482: HO, semi‐short statured
• RHA 483, RHA 484: excellent Phomopsis, good 
Sclerotinia resistance, HO, IMI

• RHA 485: high yield and oil content, superior 
Phomopsis resistance

• RHA 486: superior Phomopsis resistance, IMI,DM
• CMS/HA 487: HO, IMI





Trait mapping

• Glandular trichome abundance mapped 
– May have importance for providing partial 
resistance to sunflower head moth

• Used GBS data, with trio imputation from 
parents to fill gaps in GBS data

• GBS data methods in paper just published in 
Frontiers in Plant Science, download from 
Publications tab on website!









RSSW mapping

• Biparental population like glandular trichome
• Preliminary analysis shows one gene
• GBS data lacking density so we are adding 
markers to verify nothing was missed

• Mapped gene will be released with B‐line and 
R‐line germplasm



Fatty acid association mapping

• NSA funded project
– SAM association population + 49 other released 
inbred lines

– Evaluated at 6 environments with a range of 
different temperatures at bloom

– Analyzed using association mapping analyses, 
controlled for population structure and kinship

– Opportunities to study minor effect QTL and their 
interaction with the environment



Justification

• Phenotyping fatty acids is expensive in 
resources and time

• Precision in engineering oil profiles may be 
needed in the near future

• Better understanding of GxE is needed











Summary

• Genotype by environment variation for oleic 
content is real and a moderate number of loci 
drive it

• Story will be more clear with completion of 
validation population in the next few months

• We can now drill down and begin candidate 
gene identification (even small intervals can 
contain many genes)



Future Steps

• Complete papers on oleic acid modifying loci 
and genotype by environment interaction

• Complete paper on red sunflower seed weevil 
resistance
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